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Mika ihmeen DLA?

Immuunijarjestelm3 on elimistén  puo-
lustusjarjestelma vieraita taudinaiheutta-
jia eli patogeeneja, esimerkiksi viruksia ja
bakteereja, vastaan. Luonnollisen eli syn-
nynnaisen immuunijarjestelman osia ovat
elimistén yleispuolustusmekanismit. Luon-
nollinen immuniteetti on yleensd ensim-
madinen taudinaiheuttajien kohtaama puo-
lustusjirjestelms, joten sen tarkoituksena
on reagoida nopeasti. Oikein toimiessaan
immuunijarjestelma tuhoaa valkosolujen
vasta-aineiden avulla elimistdon tunkeu-
tuneet taudinaiheuttajat. Joskus immuuni-
jarjestelma saattaa myds hyodkata elimistan
hytdyllisia osia vastaan. Tallbin kyseessa
on autoimmuunisairaus. Perim3n tirkea
geenialue MHC "major histocompatibili-
ty complex’ vastaa juuri edelld mainitusta
immuunipuolustuksesta Koiran  keskeisia
MHC-geenejd kutsutaan myds lyhenteel
13 DLA, joka tulee sanoista "dog leucocyte
antigen”

Koiran periman MHC-geenialueella,
kromosomissa 12 , on yli sata eri geenii.
Nam3 geenit voidaan jakaa ainakin kol-
meen luokkaan (HII) niiden toiminnan pe-
rusteella. DLA-monimuotoisuutta kartoi-
tettaessa selvitetddn luokkaan Il kuuluvien
DRB1, DQA1 Ja DQB1- geenien alleelikirjoa
{alleeli = saman geenin eri muotoja) ja al-
leeleista muodostettavien yhdistelmien eli
hapletyyppien kirjoa. Mitd enemman eri-
laisia alleeleja ja haplotyyppejd laydetdan,
sen monimuotoisempi rotu on taman gee-
nialueen suhteen. MHC-geenien suhteen
samaperintdinen (homotsygootti) yksilg,
jolla siis on periméssddn jostain tietysta
geenistd vain yksi alleeli, saattaa sairastua
helpommin tartuntatauteihin ja autoim-
muunisairauksiin. On siis kannattavaa pyr-
kid sailyttdmaan tal jopa lisddmain yksildi-
den eriperintdisyyttd DLA-haplotyyppien
suhteen. Eriperintéiselld (heterotsygootilla)
yksilolld on perimdssadn tietystd geenis-
td tai geenlalueesta kaksi erilaista versio-
ta. On kuitenkin huomioitava, ettd vaikka
tietyt MHC-geenien alleelit usein lisddvat
tautiriskid, niin ne eivat yksistadn selitd au-
toimmuunisairauksien mekanismeja. Taus-
talla on aina muitakin riskigeeneja ja altis-
tavia tekijoita.
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Kuva 1. Koiran MHC-alue sijaitsee kromosomissa 12. MHC-luokat I, 11l ja 11 ovat kro-
mosomissa perdkkiin. Tutkitut geenit DRB1, DQA1 ja DQE1 sijaitsevat vierekkiin ja
kuuluvat toiminnaltaan ll-luokan geeneihin. (kb = kiloemis, DNA:n mittayksikka)
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DRE1-, DQA1- Ja DQB1-geenit periytyvit aina yhdessi "toisiinsa kytkeytyneend”, siten niist3
muodostuu kolmen alleelin yhdistelmia eli haplotyyppeji. Kullakin rodulla on sille ominai-
nen “DLA-profiili”. Se heijastelee rodun syntys, kehittymista ja jalostustottumuksia. Useim-

mista roduista |&ytyy 3-5 keskeistd DLA-haplotyyppia.

Taulukko 2. DLA-monimuotolsuustutkimusten tuloksia muutamissa roduissa.

Haplotyyppien
Keskimaarin enemmistd
Tutkittuja alleelejas/ Haplo- | (>75% koirista
Rotu koiria kpl geeni tyyppeja kantaa kpl)
Suomenajokoira 50 7 8 3
Kromfohrldnder 40 43 g 3
Islanninlammaskoira 58 6.3 10 4
Lowchen 72 6 8 3
Tollerit 500 5 n 2
Whippet 100 9 13 3
Partacollie 77 4.3 7 2
Samojedinkoira 54 6 8 2
Walesinspringerspanieli 38 5,6 7 4
Kadpidpinserit 50 73 1 4
Keeshondit 40 6 9 3

MHC-geenien kohdalla on myés muistet-
tava, ettd ne eivat ole taysin neutraaleja
geenialueita, vaan niihin saattaa kohdis-
tua elinvoimaan liittyvad valintapainetta.
MHC-geenien rooli elimistén puolustus-
jarjestelman toiminnassa on hyvin keskei-
nen. Kaikki haplotyyppiyhdistelmat eivit
vilttamatts ole suosiollisia yksilén elinvoi-
maisuuden kannalta. Tama saattaa selittdd
Joidenkin yhdistelmien harvinaisuuden tai
puuttumisen rodusta. Taman MHC-gee-
nialueen kartoittamisen lisdksi voi olla
hyodyllista tutkia myds muita neutraale-

ja kromosomialueita ja verrata ndiden
kromosomialueiden menimuotoisuustu-
loksia MHC-alueen wvastaaviin tuloksiin.
MHC-alueella saattaa olla korkeampi mo-
nimuotoisuusaste muihin neutraalimpiin
periman alueisiin ndhden. Tehokas tapa
monimuotoisuuden yll3pitimiseen peri-
man eri alueilla mukaan lukien MHC-gee-
nialue on sisasiittoisuuden vihentaminen.
Tutkimukset sekd luonnonpopulaatioissa
ettd jalostetuissa eldimissd tukevat hete-
rotsygotian tirkeyttd MHC-geeneissa.
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